XXXl Konferencja Naukowa

Rosliny Oleiste
- postepy w genetyce, hodowli,
technologii i analityce lipidow

Oilseed Crops
— Advances in genetics, breeding,
technology and analytics of lipids

Streszczenia — Abstracts

U1
@ oy ) g%

Pozna U wersity of Ufe Scencasz

Sponsorzy — Sponsors

PSP®

P'A.SKES’TCV%RZ SENE
PRODUCERTOW OLEJU

syngenta. lemnalel FOSS




Program Konferencji — Programme Conference
S.04.2018

10110 Qo all Run T ERENIS 1S LRI SRR Ny
AATECTAKRROLL Kienyanik Ddemahn JHA8 - PIB w Pueianu
AARSENIVK — Dyviekior [T2AR 27T

Ticsaps w Fosnm o

prof. e hat, Iees
praf. e hah, b ows

proi tah TP — Precekror Jniwetssolu P

J0T=13™ SLEA P1FNARNA TP ENARY STEEION

ozl i s Chzirmen:
el e, T ARSENTUR T prof dr had, Las <o
201t OF L

Juspo: T3 Freversioy, Givzace, Ny
Struchinal genanie s angeuents wasecisted with reslstanse and quallre teaits
i nilseed rope
Srannir AN VOGFORTON G AN ST i T GRINENNE ) LT oma i aadn i
T

1™ 105 Ryezend Amarmsior

Lot dormnia Zaivogt i Beded 7 voonnsa AN w Dl vras
Lu,nam» Inuz meendy ich mnnmuia ahlrwoust bivlug nnm i e 4uiwuth.nlu_lq4.u
P e Sivnane. wethads el nernionm, b lennond e amicvestani @i

11127, Mureas Juasen
Loz L Accen, N ey
l‘llenol.)pmg chwrueterising pluar prapsreles ar mnlﬂpl@ seakes
v‘{..*lr HoAAe - ll.c‘N(pc"nrﬂl\) shavaxsasinht Fadvivaaied et

s U7 letkar
=kepalabiee Conne Coawezsewanyth Techralogi, Uowe sy Pozrmdiovey

Potencial bndaﬂ(‘k\ Wulhupulxkltgu Centrum 7.!!51‘&[15!1“3“}'(‘][ ‘Bechnalogii
Wanearek poren: i, v Tasimolagres
1271250 Aleasarder Nyer. K "Ik“z"n[ |!t_-‘chk=. Wajeieen Boeysrkowsk,
Mocesystew Durski, Migdulena Rl ka Valgereata Nog e+ Kiduks
Tneesgynes Prevoduses w '
Olq hllk’)\" laponu;l.me uudln xwutl\ow hlml«ftwm'th
71

ociecli M. Kadowessr’y
R IETH NP I'\sull\mnrl.
rvl : Terev.u( gk L

Faems Ihnl.\,wnl; Brads®
“raly i Hudawl LAllanagesaei Redln K. Phachaal s Poca:
gl A Mwkizwiva w Meomaniv, © Uniaw L FLAA ey e re i

Analizy mclekdarae w programach hadowlhzepakn nrlmmu w IHAN - PIE,
Uddlal Pornai

S PR PRI INEEIOMT 07 e AR P8, Mocnan




RFFFRATY 25

Katerzyoa Mikolsjcerk , biroskown Dikert”, Wojeteeh M. Karhiest %,

Jar Bozianowski, Joanas Nowskowska', Stenislaw Spraibionvk . Wicslywa
Puplowska', Al Liersehr, Teresi Cegizlshe Taras | Teeome Bar s ah-Baede

oonetwt Aodew] § AR sty eae)i Bl = 2250 Oddeial w Foznaiiv,

L et it AL Sk ew it Poaie s Wipdsil Bioloe. i

M iriwespter Proynvdnicey w Dvramin

Apylizy molckwlarne w prograoseh hodowli rzepuko grimegn » THAR - PIE,
Qdilsial Tuenar

Moteenlar Gysoyy

Division

;oW i e e Dol oo i i VAR = FIE, Ponion

W IHAR - PTIB. Oddzxict Pezrab, wdrozoae dotad do mraioyki hoCewlae innwaneyjre
bty selekit proy whveo oncwesalneck sowkenis gerarsenyel rpr SCAR oz
SNaZshoc. edpovicdnin dle devdch watnyck gospodarszo kategomn: cech: (1 zwinjzmyeh
& weslyposamen epskueslery e ceaplee g CMS, Crles asmiz Malz Soilitg)
aaz gorw reswress K (Mikoln czvk o1 al. 1998, 2008, 2010Cs, 2011, PAT 22850 # dora
AR11.5007, Liersen el all 2013 w svsiernie hvhradysne i e oo, preesscehnie siaoe-
wurym woavieeie din wmpeskenis wesckovlonnekh mitszatedye FL urae 02 dolpesyeh
fitkudat vl pasion cepseky  ouiskiv) zaviantowt swasse Eeolerow egu (O1R3) wynikajace)
zrowaci w genack dezsturaz FADS w gerenwck A1 C rzepud (Mikelyjeeyh v oL 2000,
N0, Becianaseki er al, 2002, PAT.211I2A 7 dria 110220 2, Spasibionck ot al. 2015
apEcowanyzh we wapihracy z Leiwersyeemen in. A Mickiewiczu v Poauioin, Micsery
2 ag spoes fizene Al linil wisselineienoacga mania MARE z2paaa ozime2o uryskan 2o
Cw IHAKR - P13, 2orend i jegs recarnhinzrtew (Spesibhcorek 20050 a kikse amzerse)
ciskolimaloowe) edmiany g “Apelln’. Tegn oo macic wyknte sbvenicd wonnyeh
risknhsolerneyeh inisch reemekn nlzyriitieeh w csmadhann e aweeye Bz avioe e
fHa oz al. 20w Yang ot el 2012).

Ohic katesnrin oprcoesmyeh oorhenve wykiouiy coivasalng chuckien weea sige
aelvzd szerokie zeetosowuwnmid dv eduf pRaowpow i rvsombineniia wylworcaonych
we vnarciu o system eskics Serslnedel epeageea e ety alskeliaoliaowe rzepek.
Duted przebedmy bivznie ciolo 7000 genotypiw rzepeki cximes, & nizasch prosuentie
hadwwezyveh  Podewlarych w TJEAR - PIB. Pozaf. Fonelto provaadzono rowitei anilicy
REZRUy DY TZePilall £ ZUaluSDwilgn unwersi oy makeray jnkiosaelitzmyeh 1org
3TA. Shot Tandem Rapeats) o o2v zbadenia zrdZiicovaniz gensyommeps w oxehiy
naczie) helekoji o delsayel ana iz asayacy naeh ersch enal. 2015).

At b Plant Breeding aad Acc amstizanion lestite — N o Pernsr. innovacive
selecten v hods were oclermerter by development ol uosverssl gerelic naraers, SUAR
and SNaPshot aespoctively, o teo agreccmieally inpottant cegic eaccosics: {11
vomeerr i e o cole-s erle ovioplese (the agmres CRSY 2re the s s pen
iNkelpezvk ot al. J99E, 2008, I0L0w, 2C11, Polish Pamont Noo PAT.212<33 dutwld
G220 2, Tierseh et al 20050 both wornbined witk ke cgoee fybeid systen usod
worldwide for obtaining dich-vielding 71 hebrids, and alze 12} comprising otlsevd rupeeel
sead o qualty, low linolea e acid (C185) canien. due o minared g2ngs of FADD
desnrurascs i the & eapws A and © ecacmcs. respeetivaly (Mikolajezyle ot ul. SUZUb,
2000, Baciarowki er oal 2002, Palish Fazm Moo PATZINAS dared | 1LD5.2002,




26 ORAL PRESENTATION

Spasibionek et al. 2015), developed as a result of co-operation with Adam Mickiewicz
University of Poznan. The developed genetic markers are specific for the low-linolenic
mutant M681 line and its recombinants (Spasibionek 2006), as well as for the spring
Canadian ‘Apollo’ cultivar. Moreover, such point mutations were discovered also in oilseed
rape low-linolenic mutant lines developed at other laboratories worldwide (Hu et al. 2006,
Yang et al. 2012).

Both categories of markers are versatile, thus can be widely applied for monitoring
genotypes and recombinants developed with the use of the ogura male sterility system
as well as low-linolenic oilseed rape mutants. Till now, up to 7 000 winter oilseed rape
genotypes included in different research and breeding programs were analyzed at the
PBAI-NRI. Moreover, STR Short Tandem Repeats) loci markers were used for assessment
of genetic diversity and further association analyzes (Liersch et al. 2015).
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Broda, Mirostawa Dabert, Wojciech M. Kartowski, Stanistaw Spasibionek.

Wynalazek pt. ,,Sekwencje nukleotydowe starteréw specyficznych dla kraficowych rejonéw badanego
fragmentu DNA sprzezonego z genem restorerem Rfo dla CMS ogura u rzepaku (...)", na ktory
zostat udzielony Instytutowi Hodowli i Aklimatyzacji Roslin, Radzikéw, Polska przez Urzad
Patentowy Rzeczpospolitej Polskiej — Patent nr PAT.212433, dnia 02.11.2012 r. Tworcy:
Katarzyna Mikotajczyk, Mirostawa Dabert, Jan Podkowinski, Iwona Bartkowiak-Broda.
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* School of Plant Biology, University of Western Australia, Perth, Crawley, Australia

Analiza asocjacji calego genomu (genome-wide association study, GWAS) w celu
poznania podstaw genetycznych regulacji zawarto§ci kwasow tluszczowych w na-
sionach rzepaku (Brassica napus L.)

Genome-wide association study of genetic control of fatty acid composition in oilseed
rape (Brassica napus L.) seed

Kwasy thuszczowe w nasionach rzepaku wptywaja na zdolnos¢ kielkowania, wigor
siewek we wczesnym etapie wzrostu roslin, a ich zréznicowana zawartosé w oleju
1zepakowym determinuje jego przydatnosé dla celéw zywieniowych badz przemystowych.
W niniejszej pracy wykorzystano badania asocjacyjne calego genomu (ang. genome-wide
association study, GWAS) w celu poznania kompleksowych mechanizméw genetycznych
regulujacych zawartos¢ kwasow thiszczowych w nasionach rzepaku (Brassica napus L.).
W tym celu zidentyfikowano 90 205 polimorfizméw pojedynczego nukleotydu (SNPs)
w populacji 60 linii podwojonych haploidéw (DH) przy uzyciu sekwencjonowania nowej
generacji (Illumina® HiSeq). Analiza GWAS pozwolita powigza¢ polimorfizmy SNP
w regionie chromosomu A05 z zawarto$cig kwasu oleinowego i linolowego. Umozliwito to
identyfikacje genéw kandydujacych tj. FATB i FADS, ktérych funkcja regulacji zawartosci
tych kwaséw jest poznana u roslin modelowych. Zaprezentowane podejscie badawcze
stanowi nowatorskie narzedzie do prowadzenia dalszych badan poznawczych. Umozliwi to
poznanie podstaw genetycznych innych waznych cech uzytkowych, co pozwoli na opraco-
wanie markeréw selekcyjnych w programach hodowlanych rzepaku.

Fatty acids in seeds affect seed germination and seedling vigour and their composition
determines the quality of seed oil for nutritional and industrial purposes. In this study,
genome-wide association study (GWAS) was applied to elucidate complex genetic network




