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STRESZCZENIE

Bakterie Clavibacter michiganensis subsp. sepedonicus (Cms) sg sprawca choroby

kwarantannowej ziemniakéw zwanej bakteriozg pier§cieniowg ziemniaka. Stosowane
dotychczas metody identyfikacji i detekcji czynnika sprawczego, w celu poszukiwania zrodta
zakazenia i1 wyeliminowanie choroby okazywaty si¢ mato skutecznymi. Genetyczne
zrdznicowanie izolatow Cms badano z pomoca metody PCR MP oraz analizy VNTR.
Zastosowana metoda PCR MP z uzyciem pigciu enzymow restrykeyjnych (Apal, Pstl, BamHI,
Xmal, HindIII) wykazata istotne zr6znicowanie genetyczne izolatow z podgatunku Clavibacter
michiganensis subsp. sepedonicus. Testami patogeniczno$ci na lisciach siewek baktazana
okreslono zakres wirulencji 200 izolatow Cms. Oceniono takze wiasciwosci biochemiczne
badanych izolatow Cms oraz site zwiazku korelacyjnego pomiedzy genetycznym
polimorfizmem, wlasciwosciami biochemicznymi oraz biologicznymi izolatow Cms. Efektem
pracy jest takze udoskonalenie metody PCR MP pozwalajacej na genetyczne rdznicowanie
izolatbw Cms, ktora moze znalez¢ zastosowanie w badaniach epidemiologicznych,
identyfikacji pierwotnych zZrodet zakazenia patogenem, czy atestacji odpornosci ziemniaka na
bakterioze pierscieniowa.
Stowa kluczowe: Clavibacter michiganensis subsp. sepedonicus, test immunofluorescenciji
posredniej (IFAS), patogeniczno$¢, zréznicowanie biochemiczne, DNA polimorfizm,
PCR MP, genotypowanie, zrdznicowanie, poziom dyskryminacji, Analiza Wariancji
(ANOVA), test Tukeya

ABSTRACT

Bacteria Clavibacter michiganensis subsp. sepedonicus (Cms) is the causal agent of
potato quarantine disease called potato ring rot. The methods used so far for identification and
detection of the source of infection of potato by the pathogen have not been considered as very

effective. Genetic differentiation of Cms isolates was investigated by using the PCR MP method
1



and VNTR analysis. The PCR MP method with the use of five restriction enzymes (Apal, Pstl,
BamHI, Xmal, Hindlll) showed significant intra-subspecies diversity of Cms isolates.
Pathogenicity tests on leaves of eggplant seedlings allowed to determine the range of virulence
of 200 isolates of Cms. The biochemical properties and the correlation strength between genetic
polymorphism, biochemical and biological properties of Cms isolates were also assessed. The
PCR MP method was modified and adjusted to allow the genetic differentiation of Cms isolates
and it might be used to determine the primary infection sources, in epidemiological and
pathogen resistance studies of potato genotypes.
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