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SESJA POSTEROWA Sesja 5. Hodowla roslin uprawnych

Zastosowanie mikromacierzy Brassica 60K w analizie zréznicowania
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W badaniach genomu réznych gatunkéw roélin, w tym takze rzepaku, stosuje si¢ coraz
powszechniej, wysokowydajne techniki badawcze nowej generacji.

Celem badan byta analiza zréznicowania genetycznego w obrebie kolekcji 20 genotypéw rzepaku
z wykorzystaniem wysoko-przepustowej mikromacierzy DNA Infinium™ Brassica 60K firmy Illumina
(TraitGenetics, Gatersleben, Niemcy). Material roslinny stanowily wytworzone w IHAR-PIB Oddziat
w Poznaniu mieszance F rzepaku ozimego, ich komponenty rodzicielskie (linie CMS ogura i linie
restorery, Rfo) oraz mieszaniec F1, ktérego forma ojcowska byta uzyskana na drodze resyntezy rzepaku
de novo linia semi-RS S3 z genem restorerem. Bioinformatyczna analiza uzyskanych wynikéw i
identyfikacja polimorfizméw SNP zostala przeprowadzona we wspotpracy z Zakiadem Biologii
Obliczeniowej, Wydziat Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza w Poznaniu.

Wykazano istotnag odrebno$é linii resyntetyzowanej z genem Rfo i utworzonego z tg linig
mieszanca F; od pozostatych badanych genotypow rzepaku ozimego. Wskazuje to na mozliwosc
poszerzenia zmiennosci genetycznej rzepaku poprzez tworzenie linii resyntetyzowanych, co jest istotne
w hodowli tej rosliny. Utworzenie zréznicowanych pul genowych stanowi podstawe selekeji
komponentéw rodzicielskich do tworzenia mieszancéw F; rzepaku wykazujacych wysoki efekt
heterozji w plonie nasion.

Badania finansowano z projektu Ministerstwa Rolnictwa i Rozwoju Wsi (Zadanie 48)
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W badaniach genomu réznych gatunkéw roslin, w tym takze rzepaku, stosuje sie coraz powszechniej, wysokowydajne techniki badawcze nowej generacji.
Celem badan byfa analiza zréznicowania genetycznego w obrebie kolekcji 20 genotypéw rzepaku z wykorzystaniem wysoko-przepustowej mikromacierzy
DNA Infinium™ Brassica 60K firmy Illumina (TraitGenetics, Gatersleben, Niemcy).
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*  Materict roslinny stanowity wytworzone w IHAR-PIB Oddziat w Poznaniu 5
mieszarice F; rzepaku ozimego, ich komponenty rodzicielskie (linie CMS ogura i
linie restorery Rfo) oraz mieszaniec Fy, ktérego forma ojcowska byla uzyskana esza
na drodze resyntezy rzepaku de novo linia semi-RS S3 z genem restorerem.
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napus L. impulsem do tworzenia odrebnych pul

genowych dla  hodowli mieszaficowej rzepaku i A 5 : i & 2

ozimego. v Istnieje mozliwoé poszerzenia zmiennodci genetycznej rzepaku poprzez wykorzystanie w
hodowli odmian mieszaficowych rzepaku ozimego linii resyntetyzowanych*
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+ Clarke i in. 2016. Theor Appl Genet: DOL:10,1007/500122-016-2746-7 W ers ek wie

* Chalhoub i in. 2014. Science: DOT: 10.1126/science. 1253435 p! 5 1 ATNE 2

* Mason i, 2017, Theor Appl Genet: DOL:10,1007/500122.016-2849-1 ¥ Metoda genotypowania za pomocq mikromacierzy pozwoli nie tylko na utworzenie odrebnych pul
genowych na potrzeby hodowli heterozyjnej, ale takze na poszukiwanie i identyfikacje

markeréw SNP (markeréw wspomagajacych selekcje) dla waznych cech uzytkowych rzepaku

ozimego.

v Wykazano odrebnosé mieszafica F, od pozostalych badanych genotypéw rzepaku ozimego,
ktérego forma ojcowska byta linia semi-RS z genem restorerem
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