Geny z rodziny TaCKX wptywajace na
produktywnosc pszenicy (Triticum aestivum L.)
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Hipoteza: Wzdr ekspresji gendéw z rodziny CKX wskazuje na ich role w produktywnosci i/lub rozwoju systemu korzeniowego.

Geny CKX nalezg do rodziny genow wystepujgcej w wielu gatunkach roslin. Kodujg one dehydrogenaze cytokininy (CKX), ktéra w sposob
nieodwracalny rozktada cytokininy do adeniny i odpowiedniego aldehydu. Prowadzi to do spadku stezenia tego hormonu w okreslonych tkankach
i organach. Ekspresja genow z rodziny TaCKX i aktywnos¢ enzymu CKX jest tkankowo- i rozwojowo-specyficzna. Na zwigzek omawianych genow z
produktywnoscig wskazujg wczesniejsze badania naszego zespotu prowadzone na jeczmieniu, w ktorych wykazano zaleznos¢ pomiedzy ekspresja
wybranych gendéw z rodziny HvCKX w dojrzewajacych ktosach a liczba nasion [1]. Swiadczy to o silnej zaleznoéci pomiedzy zawartoécia cytokinin w
organach generatywnych i produktywnoscia.

Materiaty i metody
Produktywnosé Produktywnosé Do badan uzyto 50 genotypow pszenicy jarej o
zroznicowanej produktywnosci. lzolacje RNA z korzeni
) przeprowadzono za pomocg odczynnika TriReagent (Sigma
- ,,_S\ /-L/f_,_;:)\ Aldrich) zgodnie z procedurg producenta. RNA z ktosow
sl izolowano dodatkowo procedurg z uzyciem buforu z SDS.
Na uzyskanych matrycach przeprowadzono odwrotng
transkrypcje (Thermo Scientific) i wykorzystano je w
iloSciowej analizy RT-PCR. Wykonana zostata analiza
aktywnosci enzymu CKX w korzeniach i ktosach zgodnie z
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7DAP i w korzeniu wptywa na wyzszg zawartos¢ cytokinin w danych organach, co pozytywnie procedurg opracowang przez Frebort i in. ([3] |
oddziatuje na potencjat plonotwdrczy roslin [1, 2]. zoptymalizowg w trakcie wczesniejszych badan zespotu.
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Wyniki: Ekspresje wzgledng wybranych genow (TaCKX1, TaCKX2, TaCKX5) sprawdzano w korzeniu oraz w ktosie 7 DAP. Uzyskane wartosci ekspres;ji
wzglednej badanych genéw w ktosach przedstawiono ponizej na wykresach. W korzeniu 5 dniowej siewki nie wykazano ekspresji zadnego z
badanych gendw. W pomiarze aktywnosci enzymu CKX wartoé¢ wzgledng obliczano w stosunku do Ostki. Srednia aktywnoé¢ w korzeniach
wynosita 0,569 (HR Strzelce) oraz 1,066 (HR Danko). W przypadku ktoséw uzyskane wartosci wynoszg analogicznie 1,075 oraz 0,872.
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