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Cele tematéw badawczych w roku 2016:

a) identyfikacja genéw pszenicy regulowanych stresem suszy i kodujacych enzymy
metabolizmu trehalozy, b) poznanie sekwencji nukleotydowej genomowego DNA
reprezentujacego region promotorowy genu Tainvl kodujacego inwertazgl oraz identyfikacja
haplotypow reprezentujgcych zmienno$¢ tego regionu oraz c) poznanie Wzoru ekspresji
wybranych gendw, ktorych ekspresja w pylnikach jest potencjalnie regulowana w czasie
stresu suszy.

Wyniki

Wykorzystujac dane literaturowe 1 bazy NCBI, EnsamblePlants, Uniprot znaleziono 7
potencjalnych ortologéw genéw TPS pszenicy. W wyniku dalszej analizy zidentyfikowano 4
klony kodujace biatko o oczekiwanej aktywnosci TPS: FJ167677, AK331389, AK331757 i
AK332212. Potwierdzono obecnos¢ transkryptow tych klonéw w cDNA pszenicy.

Badano loci TaCWI-4A i TaCWI-5D, w ktorych znajduja si¢ homeologi genu Talnvl kodujace
inwertazel typu CWI i charakteryzujace si¢ organowo specyficzng ekspresja w pylnikach.
Identyfikowano haplotypy tych loci TaCWI-4A i TaCWI-5D w 14 genotypach pszenic
réznigcych sie reakcja na stres suszy aplikowany we wczesnych stadiach rozwoju
generatywnego. Stwierdzono, ze haplotyp Hap-4A-C byt w 8 genotypach, Hap-4A-T w 5 a
haplotyp Hap-4A-C/T w jednym genotypie. W badanej grupie odmian nie wystapit
polimorfizm w locus TaCWI-5D. Sekwencjonowanie i analiza sekwencji wykaza¢ obecnosé¢
dalszej zmiennosci typu indel i SNP. Wzory ekspresji trzech genow kodujacych syntaze
trehalozo-6-fosforanu oraz dwoch genow kodujacych inwertazel i inwertaz¢3 badane w
pylnikach czterech genotypow pszenic wykazaty zaleznos¢ od stresu suszy.

Whioski

1. Zidentyfikowano 4 klony potencjalne TaTPS i potwierdzono obecno$¢ ich
transkryptow w cDNA pszenicy.

2. Badane genotypy charakteryzuja si¢ pelnym zakresem zmiennosci w locus TaCWI-4A.
W tym locus dodatkowo stwierdzono zmienno$¢ typu SNP i Indel.

3. Badana grupa genotypow charakteryzuje si¢ niewielka zmienno$cig locus TaCWI-5D.
Stwierdzono obecno$¢ tylko haplotypu 5D-C, ktéremu towarzyszyt 2x polimorfizm
SNP.

4. Haplotyp TaCWI-4A-C wystepuje czgsciej w genotypach o relatywnie wysokim
wspotczynniku wypehnienia klosa.

5. Regulacja genow TaTPS potwierdza ich funkcje w reakcji pylnikow na stres suszy w
czasie mikrosporogenezy.

6. Wzor ekspresji TaTPS1 i TaTPS2, specyficznie regulowany w pylnikach w dwaoch
grupach odmian w stresie suszy pozwala wnioskowaé o roli tych genéw w tolerancji
mikrosporogenezy na stres suszy.

7. Regulacja Talnvl i Talnv3 w pylnikach w czasie suszy wskazuje na rolg¢ tych genow
w reakcji na stres.

8. Brak wspolnego dla tych gendéw wzoru regulacji w badanych kombinacjach wskazuje
na roézne funkcje tych dwoch homeologow w reakcji pylnikdw na stres suszy.

9. Pordwnanie usrednionej ekspresji czterech klonéw reprezentujacych cztery homeologi
inwertazy 3 z ekspresja klonu AF030421 pozwala wnioskowac, ze regulacja kazdego
z homeologow jest niezalezna od siebie i moze by¢ inna.



