Tytul zadania : Wspodldziatanie odporno$ci na maczniaka (Blumeria graminis f.sp. hordei)
warunkowanej genem mlo z wartoscig cech gospodarczych jeczmienia ozimego.

Kierownik: prof. dr hab. Jerzy H. Czembor

Celem badan jest okreslenie interakcji genu mlo z wybranymi cechami wartosci gospodarczej
w genomie form ozimych. Zaktada si¢, ze gen recesywny mlo warunkujacy wysoka odpornosé
na Blumeria graminis f.sp. hordei moze mie¢ korzystny wptyw na wysokos¢ i stabilno$¢ plonu ziarna
jeéczmienia 0zimego.

Temat badawczy 1:

Ocena polowa i selekcja linii F4BC, wysianych w doswiadczeniu polowym I-powtoérzeniowym w
trzech miejscowosciach pod wzgledem oceny plennosci, odpornosci na choroby i wyleganie.

Do badan wykorzystano 200 linii nalezacych do 4 populacji mieszancowych o genotypie mlomlo
pokolenia F,BC; jeczmienia ozimego po 50 linii na populacje. Doswiadczenia zatozono w okresie
jesiennym 2016 roku w 3 lokalizacjach: Radzikéw, Szelejewo, Wiatrowo. Przeprowadzono zabiegi
agrotechniczne w poszczeg6lnych miejscowosciach, w okresie wegetacji wykonano oceny cech: stan
ro$lin przed zimg oraz po zimie, odporno$¢ na choroby: maczniak prawdziwy, rdza kartowa, zolta
kartowato$¢ jeczmienia, rynchosporioza, 0znaczony zostanie termin ktoszenia oraz wysokos¢ ro$lin
(zgodnie z metodyka COBORU). Odmiany rodzicielskie i linie przed zima i po zimie
charakteryzowaly si¢ dobrg kondycja. W ocenie porazenia przez choroby stwierdzono mate
zroéznicowani w przypadku maczniaka prawdziwego. Znacznie wigksze zréznicowanie stwierdzono w
przypadku wystapienia rdzy kartowej. Rynchosporioza wystapita w znikomym nasileniu. Nie
stwierdzono porazenia badanych materiatdow przez plamistos$¢ siatkowang.

Wybor roslin oraz rozmnozenie homozygotycznego dla genu mlo (mlomlo) i Mlo (MloMlo) materiatu
roslinnego w celu przeprowadzenia doswiadczen z liniami FsBC,.

Do badan uzyto 490 ro$lin 4 populacji mieszancowych pokolenia F4BC, jeczmienia ozimego, u
ktorych w 2016 roku stwierdzono fenotypowo i molekularnie obecnos¢ genu mlo. Do oceny
fenotypowej i molekularnej z kazdej z czterech populacji wybrano losowo po 50 sublinii. W
warunkach fitotronowych dla kazdej z wbranych sublinii wyprowadzono po 8 siewek do oceny
fenotypowej reakcji na zakazenie izolatem Bgh 27 maczniaka prawdziwego jeczmienia (Blumeria
gramnis f.sp hordei). Do dalszej analizy molekularnej na obecno$¢ genu mlo pobrano probki z 5
siewek o charakterystycznej reakcji na zakazenie maczniakiem (lgcznie 1000 ro$lin). Wybrane do
kolejnych badan w roku 2018 rosliny po jarowizacji w fitotronie, w warunkach szklarniowych
zostang doprowadzone do pelnej dojrzatosci.

Temat badawczy 2:

Ocena plonu ziarna na poletku doswiadczalnym w Radzikowie w dosSwiadczeniu I-powtOrzeniowym
linii F4BC, wyselekcjonowanych w ramach ustugi badawczej w sezonie 2015/16 w stacji hodowli w
Szelejewie.

Do badan wykorzystano 132 linie F4BC, jeczmienia ozimego, o genomie mlomlo okreslonym w
ocenie fenotypowej i molekularnej - opowiednio testem fitopatologicznym i markerami
molekularnymi w roku 2016. Doswiadczenie zalozono w jednej lokalizacji w Radzikowie, uktad:
do$wiadczenie 1-powtérzeniowe; poletka 5m? do zbioru; co 5 poletko odmiany wzorcowe —
odpowiednio odmiany rodzicielskie dla poszczeg6lnych kombinacji mieszancowych: BKH 735,



Souleyka, Titus, L42, SU Vireni, Metaxa. Przeprowadzono zabiegi agrotechniczne. W okresie
wegetacji wykonano oceny w skali stosowanej w COBORU: stan roslin przed zimg oraz po zimie,
porazenie przez choroby: maczniak prawdziwy, rdza karlowa, zotta karlowato$¢ jeczmienia,
rynchosporioza, odnotowano termin kloszenia,wysoko$¢ roslin oraz plon. Na podstawie analiz
statystycznych wykonanych za pomoca programu ADOWBLOK-(TP) wykazano istotne
zrdznicowanie pomi¢dzy badanymi liniami w obrgbie kazdej populacji, oraz wskazano linie plonujace
powyzej odmian wzorcowych i wytypowanych do dalszych badan - tgcznie 36 linii.

Temat badawczy 3:

Ocena fenotypowa i molekularna roslin FsBC, reprezentujgcych linie wigczone do reselekcji w
warunkach polowych w 2018 roku.

Materiatem badawczym byly siewki 1000 roslin FsBC,. Siewki w stadium pierwszego liScia zostaly
zakazone izolatem Bgh 27 i po 8 dniach od zkazenia byly ocenione fenotypowo w pod wzgledem
reakcji na infekcje w skali: 0(4) odpornosé¢ typu Mlo i podatnos¢ 4. Probki drugiego liScia zostaty
wykorzystane do analiz molekularnych. Na podstawie oceny fentypowej stwierdzono odpornos¢ na
zakazenie izolatem Bgh 27 warunkowang recesywnym genem mlo. W kazdej z badanych populacji
jedna z form rodzicielskich byta donorem genu mlo (forma sze$ciorzegdowa to BKH 735 oraz forma
jeczmienia dwurzedowego Linia 42). W obrebie populacji (Souleyka x BKH 735) x Souleyka do
dalszych badan wytypowano 111 linii, w obrgbie populacji (Titus x BKH 735) x Titus do dalszych
badan wytypowano 116 linii, w obrgbie populacji (Linia 42 x SU Vireni) x SU Virerni do dalszych
badan wytypowano 85 linii a w obrgbie populacji (Linia 42 x Metaxa) x Metaxa do dalszych badan
wytypowano 95 linii.



