Tytut zadania: Wspotdziatanie odpornosci na maczniaka (Blumeria graminis f.sp. horder)
warunkowanej genem mlo z wartoscig cech gospodarczych jeczmienia ozimego
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Celem badan jest okreSlenie interakcji genu mlo z wybranymi cechami wartosci gospodarczej
w genomie form ozimych. Zaktada si¢, ze gen recesywny mlo warunkujacy wysoka odporno$¢ na
Blumeria graminis f.sp. hordei moze mie¢ korzystny dla wptyw na wysokos¢ i stabilno$¢ plonu ziarna
jeczmienia ozimego. Wykorzystane sg linie jeczmienia ozimego: BKH 5735, forma 6-rzgdowa oraz
linia 2-rzedowa: RAH 22, jako donory odpornosci na maczniaka warunkowanej genem mlo
pochodzacym z form jarych.

Rozmnozenie roslin F3BC, homozygotycznych dla genu mlo uzyskanych w 2015 i ocena 867 sublinii
F,BC,

Do badan wigczono 867 siewek nalezacych do 4 populacji mieszancowych mlomlo pokolen F3BC,
jeczmienia ozimego, w genomie ktorych w 2015 roku stwierdzono obecnosé¢ genu mlo (ha podstawie
oceny fenotypowej stopnia odpornosci na B. graminis f.sp. hordei oraz na podstawie analiz
molekularnych. W okresie wegetacji wykonano ocen¢ odpornosci na choroby (maczniak prawdziwy,
rdza kartowa, plamisto$¢ siatkowana), wyréwnania i potencjalu plonowania. Do dalszych badan w
roku 2017 wybrano oraz wysiano w 3 lokalizacjach po 50 sublinii pokolenia F,BC, z kazdej z 4
kombinacji, ktore charakteryzowaly si¢ wysoka odpornoscig na choroby i wysokim potencjatem
plonowania

Wstepna ocena cech wartosci gospodarczej linii w doswiadczeniu 1-powtdrzeniowym — pokolenie
F3;BC,

W okresie jesiennym 2015 wysiano 200 linii pokolenia FsBC, i w 2016 oceniono je
wielosrodowiskowo. W ocenie uwzgledniono: stan roslin po zimie, porazenie przez choroby:
maczniak prawdziwy, rdza kartlowa, plamisto$¢ siatkowana i inne jesli wystapia, wyleganie. W jednej
lokalizacji rosliny wymarzty. W drugiej stan ro$lin po zimie (przezimowanie) oceniono jako dobre i
oceny zostaly wykorzystane do wyboru linii nastepnego pokolenia (F4BCy do dalszych badan (w
sezonie 2016/2017). Nasilenie choréb byto znikome, stwierdzono niewielkie porazenie maczniakiem.
Dlatego podstawa wyboru linii do dalszych badan byly oceny wartosci cech gospodarczych — tgcznie
100 linii.

Zatozenie doswiadczen polowych z liniami F4BC, do badan wielosrodowiskowych i reselekcyi.

Celem prac byto zatozenie do§wiadczen i wybor linii F4,BC, do dalszych badan wielosrodowiskowych
i reselekcji - doswiadczenie 1-powtdrzeniowe; poletka 5m* co 5 poletko na przemian dwie odmiany
wzorcowe stosowane w doswiadczenich COBORU oraz odpowiednio odmiany rodzicielskie jako
obiekty dos§wiadczalne poszczegdlnych kombinacji krzyzowkowych: BKH 735, Souleyka, Titus, L42,
SU Vireni, Metaxa. Doswiadczenie bedzie kontynuowane w roku 2017 i bedg prowadzone obserwacje
- stan ro$lin po zimie, porazenie przez choroby: plesn $niegowa, rdza kartowa, wyleganie, plamistos$¢
siatkowana 1 inne jesli wystapig oraz warto$¢ gospodarcza (plonowanie).

Ocena fenotypowa i molekularna roslin F4BC, reprezentujgcych linie wigczone do reselekcji w
warunkach polowych w 2017 roku.

Materiatem badawczym byly siewki 1000 roslin F4BC,. Siewki w stadium pierwszego li§cia
zostaly zakazone izolatem Bgh 27 i po 8 dniach od zkazenia byty ocenione fenotypowo w pod
wzgledem reakcji na infekcje w skali: 0(4) odpornos¢ typu Mlo i podatnos¢ 4. Prébki drugiego liscia
zostaly wykorzystane do analiz molekularnych .

Stwierdzono, ze: (1) testy fitopatologiczne stanowig niezb¢dng czg$¢ doswiadczalng podczas selekcji
wspomaganej markerami molekularnymi, (2) analizy molekularne majace na celu wykazanie
obecnosci genu mlo nalezy prowadzi¢ z wykorzystaniem dwdoch markeréw HVMlol oraz HVMIo3.
Marker HVMIlo1 okazat si¢ mniej efektywny dla populacji F,BC, poniewaz czgsto uzyskane profile
genetyczne ro$lin w stosunku do rodzicow byly nie polimorficzne, to umozliwit on potwierdzenie
obecno$ci genu mlo w genomie ro$lin, dla ktérych na podstawie analiz markerem HVMIlo3 obecnosci
tego genu nie wykazano, lub ktore wiaczono do grupy ro$lin o niezidentyfikowanym profilu lub grupy
o profilu heterogenicznyma a testy fitopatologiczne réwniez potwierdzaty jego obecno$é, (3) w
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pokoleniach F,BC; jeczmienia ozimego, ktorych jedna z form rodzicielskich jest genotyp z genem
mlo, proporcje wystepowania ro$lin podatntch i odpornych sg rézne (4) obecno$¢ genu mlo W
populacjach F4BC; odmian o wysokiej wartosci gospodarczej umozliwi dalsze prace nad mozliwoscia
wprowadzenia genu mlo do form ozimych jeczmienia.



