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Temat 1
Ocena odpornosci klonow z populacji 2x na patotypy G. pallida

Materiat i metody
m Klony z wybranej diploidalnej populacji mapujacej DW 94-4235 Sg 2/7
B Ocena odpornosci na G. pallida.

Klony, ktore wytworzyty do 5 bulw oceniono pod katem odpornosci na patotyp
Pa3.

Pozostate klony przetestowano pod katem odpornosci na patotypy Pa2 i Pa3.

Test przygotowano w 2-10 powtdrzeniach dla kombinacji klon/patotyp.

Testy odpornosci wykonano zgodnie z procedurg EPPO (OEPP/EPPO Biuletyn
2006). Proby przeprowadzono na pojedynczej bulwie w doniczce o pojemnosci
1 litra z glebg zawierajgca zywe cysty nicieni. Rosliny po posadzeniu rosty w
szklarni przez 6 tygodni. Po tym okresie zliczono cysty z kazdej doniczki.

Dla kazdego klonu otrzymano wartosci wzglednej podatnosci (tj. w odniesieniu
do podatnego wzorca), ktore przeksztatcono na 9-stopniowa skale, gdzie 9
oznacza najwyzszy stopien odpornosci.

Wyniki i wnioski

B Odpornosc na patotyp Pa2 G. pallida:
bulwy 10 klonow gnity podczas testu, a 28 klonéw wytworzyto bardzo
zredukowany oraz mocno opdzniony w stosunku do kontroli system
korzeniowy. Wyniki dla nich uzyskane, jako niemiarodajne zostaty pominiete
w 0golnej analizie
Oceny odpornosci uzyskano dla 89 klonéw:

Stopien odpornosci na patotyp Pa2

Populacja 2x 1|23 (4|56 |7 8|9
DWO94-4235xSg2/7 (23|36 (12| 3 |7 | 8| 0|0 ]| 0

B Odpornosc na patotyp Pa3 G. pallida:
bulwy 12 klondéw gnity podczas testu a 19 klonow wytworzyto bardzo
zredukowany oraz mocno opdzniony w stosunku do kontroli system
korzeniowy. Wyniki dla nich uzyskane, jako niemiarodajne zostaty pominiete
w 0golnej analizie
Oceny odpornosci uzyskano dla 102 klonow:

Stopien odpornosci na patotyp Pa3

Populacja 2x 1|23 |4 |56 |7 8|89
DWO94-4235xSg2/7 | 7 (12 (16|23 |37 | 7 | 0 | 0 | O

B Segregacja odpornosci w wytypowanej diploidalnej populacji mapujgcej pozwoli na
zbadanie podtoza genetycznego odpornosci pochodzgcej z S. gourlayi.

Temat 2

Charakterystyka populacji tetraploidalnych o ztozonej odpornosci

zrodta Solanum gourlayi

Materiat i metody
B 3 populacje tetraploidalne (tgcznie 197 klonow) wysadzono w polu
Poletka 7 krzakowe, 2 powtodrzenia
Zbior po catkowitym zaschnieciu naci
Opisywane cechy:
v plon bulw, zawarto$¢ skrobi, plon skrobi
v wielko$¢, regularnos$é zarysu, gtebokos$¢ oczek, ksztatt i wady bulw.

B Zabezpieczano DNA do testow PCR w celu uzupetnienia danych dotyczgcych
amplifikacji markerow zwigzanych z genami odpornosci H1 i Grol-4.

B Przeprowadzono program krzyzowan interploidalnych w celu przeniesienia
odpornosci z S. gourlayi na poziom tetraploidalny

Wyniki i wnioski

Wvyniki przedstawiono w tabelach ponize;j.

Srednie wartosci dla plonu i ocen cech morfologicznych otrzymane w doswiadczeniu polowym 2018 .

Zadanie nr 60

Liczba Plon Wielkosc¢ Wady

Forma Forma klondw/o bulw Zawartos¢ Plon skrobi bulw  Ksztatt Regularnos¢ Giebokos¢ bulw
mateczna ojcowska dmian kg/krzak skrobi % q/ha (1-9) (1-6) zarysu (1-9) oczek (1-9) (1-4)
11-VIII-86 89 1,11 12,5 78,8 4,5 3,6 5,5 5,9 2,2
11-VIII-S0  Innovator 68 1,06 14,0 84,2 4,2 3,9 5,7 6,0 2,3
11-VIII-96 40 1,01 13,0 74,4 4,0 3,6 6,2 6,6 2,6
Srednia badanych rodow 1,07 13,1 79,8 4,3 3,7 5,7 6,0 2,7
Odmiany wzorcowe 4 1,43 12,1 94,9 4,8 2,8 6,0 6,4 1,8

Srednie oceny cech dla klonéw ze zidentyfikowanym markerem (+) w poréwnaniu z klonami bez markera

Liczba Plon bulw Zawartos¢ Plon skrobi Wielkosé Regularnos¢ Giebokos¢ Wady

Marker Amlifikacja klonéw kg/krzak skrobi % (q/ha) bulw Ksztatt zarysu oczek bulw
HC + 96 1,13 12,8 82,6 44 3,7 5,5 6 2,3
100 1,02 13,4 77,2 42 3,7 5,8 6,1 2,3

57R + 92 1,04 13,2 78,4 4,4 3,7 5,7 6,1 2,3
104 1,1 13 81,1 42 3,7 5,7 6 2,3

Grol-4 + 58 0,99 13,7 77,7 3,9 3,6 5,9 6,2 2,4
49 1,1 13,4 84,1 4,3 4 5,8 6,2 2,5

na patotypy
Globodera spp., ktore postuzg do badan nad przydatnoscia markerow do selekcji form
odpornych na matwiki oraz wprowadzenie na poziom tetraploidalny odpornosci ze

Oceny w skali 1 -9, 9 oznacza najwieksze bulwy, najbardziej regularny zarys ksztattu bulw, najptytsze oczka;
Ocena w skali 1 — 4, 4 oznacza brak wad, tj. brak wtornego wzrostu i/lub kietkowania i/lub spekan.
Ocena w skali 1 — 6, 1 oznacza ksztatt okraggto-skrécony, 6 oznacza ksztatt podtuzny

Statystycznie istotne réznice pomiedzy grupami

B Badane klony pochodzgce z krzyzowan form o ztozonej odpornosci na Globodera
spp. charakteryzowaty sie nizszym plonem bulw i plonem skrobi w porownaniu do
odmian wzorcowych. Obserwowane zakresy ocen cech wskazujg, ze jest mozliwe
wytypowanie sposrod nich klonow o wysokim poziomie badanych cech i
jednoczesnie odpornych na patotypy Globodera spp.

B Wyselekcjonowano 10 klonow, posiadajgcych markery Grol-4 genu Grol-4, 57R
genu H1 oraz marker HC genu GpaVvrn, o dos¢ dobrym poziomie cech uzytkowych,
co potwierdza mozliwosc¢ selekcjonowania materiatow o ztozonej odpornosci na
patotypy Globodera spp. za pomocg markerow molekularnych.

B Porownanie Srednich wartosci cech pomiedzy grupg klonow, w ktorych
stwierdzono amplifikacje markera, a grupa bez markera pozwolito stwierdzic¢
roznice miedzy tymi grupami jedynie dla markera HC (klony z markerem miaty
wyzszy plon, nizszg skrobie i stabszg regularnos¢ zarysu bulw w poréwnaniu do
grupy bez markera) i dla markera Grol-4 (roznice dotyczyty ksztattu i wielkosci
bulw).

B Uzyskano 23 jagody po krzyzowaniu klonu 11-VIII-86 z formg diploidalngj Sg 2/7, co
wskazuje na mozliwos¢ wprowadzenia odpornosci z S. gourlayi na poziom
tetraploidalny.

Temat 3
Analizy diploidalnej populacji mapujacej

Materiat i metody

B na 4-krzakowych poletkach prowadzono rozmnozenie 133 klondw z populacji
mapujgcej DW 94-4235 x Sg 2/7.

B Analiza DArT prowadzona za pomocg programu JoinMap®.

Wyniki i wnioski

B W 2018 roku otrzymano wyniki genotypowania nieselekcjonowanej populacji
wysokowydajng metodg DArTseq wykonang przez Diversity Array Technology, Pty
Ltd. (Canberra, Australia). Metoda ta jest potaczeniem wczesniej opracowanej

metody DArT z sekwencjonowaniem nowej generacji (next generation sequensing).
Otrzymano wyniki dla ponad 82 tysiecy markerow.

B Trwa analiza i opracowywanie wynikdow genotypowania (np. usuwanie markerow
niepolimorficznych dla rodzicow populacji mapujgcej, usuwanie markerow, ktore
nie segregowaty w potomstwie, ustalanie kryterium liczby dopuszczalnych brakow
danych) w celu przygotowywania danych do stworzenia mapy genetycznej.

B Otrzymano materiat bulwowy do dalszych prac z klonami populacji mapujace;j.



